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Exercicio 12

Para a questao 1, vocé utilizara os arquivos da estrutura resolvida da estreptovidna, do ligante biotina e da
estreptovidna associada a biotina fornecidas na pagina da disciplina.

1. Devido ao tempo elevado que é gasto para o processamento, os resultados de previsdo da atracagdo
("docking") entre a molécula de estreptavidina e a molécula de biotina pelo software "SwissDock" estdo
indicados no cronograma. Utilize o Chimera ou o CN3D para verificar a estrutura de cada molécula, delas
associadas e examine os resultados das simulagdes de atracagdo na pagina indicada.

2. Compare o resultado obtido pelo experimento com a estrutura resolvida da proteina associada ao ligante. e
envie suas conclusdes a respeito da comparagao.

3.- Classifique a dificuldade desse exercicio: A) Facil demais, fiz durante a aula e sobrou tempo; B)Adequado,
fiz dentro do tempo programado; C) Um pouco puxado, tive que deixar uma parte para fazer em casa; D)
Puxadissimo, fiquei varios dias debrucado sobre um computador.

Envie as respostas desse exercicio para o email srmatiol@ib.usp.br, com assunto da mensagem [BIO-0456]
Exercicio 12. NAO ESQUECA DE IDENTIFICAR-SE.




